Table 5 Allele frequencies and statistical parameters for 15 STR loci in the combined Thai population (n = 929)

	Allele
	D8S1179
	D21S11
	D7S820
	CSF1P0
	D3S1358
	TH01
	D13S317
	D16S539
	D2S1338
	D19S433
	vWA
	TPOX
	D18S51
	D5S818
	FGA

	5
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	6
	-
	-
	0.0007
	-
	-
	0.0895
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	7
	-
	-
	0.0051
	0.0048
	-
	0.3328
	0.0011
	-
	-
	-
	-
	0.0011
	-
	0.0302
	-

	7.3
	-
	-
	0.0007
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	8
	-
	-
	0.1705
	0.0011
	-
	0.0577
	0.3219
	0.0059
	-
	-
	0.0011
	0.5732
	-
	-
	-

	9
	-
	-
	0.0943
	0.0264
	-
	0.3587
	0.1405
	0.1846
	0.0011
	0.0065
	-
	0.1216
	0.0016
	0.0474
	-

	9.1
	-
	-
	0.0015
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	9.2
	-
	-
	0.0007
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0005
	-
	-
	-
	-
	-

	9.3
	-
	-
	0.0010
	-
	-
	0.0778
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	10
	0.1518
	-
	0.1567
	0.1981
	-
	0.0819
	0.1227
	0.1098
	-
	-
	-
	0.0382
	0.0027
	0.2231
	-

	10.1
	-
	-
	0.0010
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	11
	0.1141
	-
	0.3563
	0.3025
	0.0005
	0.0008
	0.2304
	0.3025
	-
	0.0027
	-
	0.2438
	0.0022
	0.2931
	-

	11.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0005
	-
	-
	-
	-
	-

	12
	0.0996
	-
	0.1843
	0.3886
	0.0005
	0.0008
	0.1416
	0.2659
	0.0005
	0.0517
	-
	0.0194
	0.0663
	0.2295
	-

	12.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0091
	-
	-
	-
	-
	-

	13
	0.1765
	-
	0.0261
	0.0678
	0.0032
	-
	0.0361
	0.1130
	-
	0.2648
	0.0005
	0.0011
	0.1390
	0.1595
	-

	13.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0414
	-
	-
	-
	-
	-

	14
	0.1819
	-
	0.0029
	0.0102
	0.0382
	-
	0.0048
	0.0167
	-
	0.2379
	0.2626
	0.0005
	0.1659
	0.0113
	-

	14.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0861
	0.0005
	-
	-
	-
	-

	15
	0.1744
	-
	-
	0.0005
	0.2809
	-
	-
	0.0011
	0.0005
	0.0780
	0.0312
	0.0005
	0.2522
	0.0048
	-

	15.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.1728
	-
	-
	-
	-
	-

	16
	0.0780
	-
	-
	-
	0.3590
	-
	-
	0.0005
	0.0210
	0.0124
	0.1130
	-
	0.1659
	0.0011
	0.0016

	16.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0285
	-
	-
	-
	-
	-

	17
	0.0221
	-
	-
	-
	0.2465
	-
	-
	-
	0.1109
	0.0032
	0.2546
	-
	0.0797
	-
	0.0016

	17.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0016
	-
	-
	-
	-
	-

	18
	-
	-
	-
	-
	0.0667
	-
	0.0005
	-
	0.0780
	0.0011
	0.2153
	-
	0.0404
	-
	0.0178

	18.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0011
	-
	-
	-
	-
	-

	19
	0.0005
	-
	-
	-
	0.0027
	-
	0.0005
	-
	0.2228
	-
	0.1006
	-
	0.0296
	-
	0.0657

	19.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0005

	20
	-
	-
	-
	-
	0.0011
	-
	-
	-
	0.1146
	-
	0.0183
	-
	0.0172
	-
	0.0565

	20.1
	-
	-
	-
	-
	0.0005
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	20.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0022

	21
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0393
	-
	0.0016
	-
	0.0221
	-
	0.1394

	21.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0161

	22
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0490
	-
	0.0005
	-
	0.0075
	-
	0.2078

	22.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0129

	23
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.1701
	-
	-
	-
	0.0027
	-
	0.1631

	23.2
	-
	0.0005
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0118

	24
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.1286
	-
	-
	-
	0.0043
	-
	0.1405

	24.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0113

	25
	-
	0.0016
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0554
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0791

	25.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0059

	26
	-
	0.0005
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0070
	-
	-
	-
	0.0005
	-
	0.0414

	26.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0032

	27
	-
	0.0011
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0011
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0161

	27.2
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0016

	28
	-
	0.0495
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0027

	28.2
	-
	0.0016
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	29
	-
	0.2632
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	29.2
	-
	0.0005
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0005

	30
	-
	0.2330
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	30.2
	-
	0.0463
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	30.3
	-
	0.0005
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	31
	-
	0.0694
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	31.2
	-
	0.0856
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	32
	-
	0.0221
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	32.1
	-
	0.1572
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	0.0005

	32.2
	-
	0.0032
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	33
	-
	0.0581
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	33.2
	-
	0.0005
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	34.1
	-
	0.0005
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	34.2
	-
	0.0038
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	35
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-
	-

	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	
	

	Mp
	0.040
	0.049
	0.081
	0.133
	0.124
	0.116
	0.075
	0.084
	0.034
	0.055
	0.072
	0.215
	0.042
	0.083
	0.029

	PD
	0.960
	0.951
	0.919
	0.867
	0.876
	0.884
	0.925
	0.916
	0.966
	0.945
	0.928
	0.785
	0.958
	0.917
	0.971

	PIC
	0.83
	0.81
	0.74
	0.66
	0.68
	0.70
	0.76
	0.74
	0.85
	0.80
	0.77
	0.54
	0.83
	0.75
	0.86

	PE
	0.700
	0.664
	0.567
	0.434
	0.469
	0.517
	0.546
	0.573
	0.708
	0.687
	0.593
	0.257
	0.680
	0.595
	0.736

	TPI
	3.39
	3.02
	2.30
	1.69
	1.82
	2.03
	2.18
	2.33
	3.49
	3.25
	2.46
	1.16
	3.18
	2.47
	3.87

	Hobs
	0.8525
	0.8342
	0.7823
	0.7040
	0.7255
	0.7542
	0.7707
	0.7858
	0.8568
	0.8461
	0.7966
	0.5705
	0.8427
	0.7976
	0.8708

	Hexp
	0.8534
	0.8316
	0.7766
	0.7136
	0.7263
	0.7384
	0.7880
	0.7794
	0.8665
	0.8253
	0.7961
	0.5960
	0.8488
	0.7838
	0.8752

	p
	0.5551
	0.5791
	0.9157
	0.0229
	0.6023
	0.7266
	0.2832
	0.2815
	0.0004
	0.2055
	0.8045
	0.1555
	0.2964
	0.4950
	0.2607


Mp, Matching probability; PD, Power of discrimination; PIC, Polymorphism information content; PE, Power of exclusion; TPI, Typical paternity index;

Hobs, Observed heterozygosity; Hexp, Expected Heterozygosity; p, P-value of Exact test for HWE (significant differences at p-value < 0.0033 after Bonferroni correction)
